DAVIDE GENTILINI

Informazioni Anagrafiche e Contatti

Residente: Via Cavour 50, Lentate sul Seveso 20823 MB

Tel: 0382987993; Tel: 3391102134

Mail: davide.gentilini@unipv.it

Website: https://www.glabstat.com/

Istruzione e Formazione:

2018 Abilitazione Professore Il Fascia Statistica Medica settore MEDO1 Ministero dell'
Istruzione Universitaria e Ricerca MIUR

2017 Abilitazione Professore II Fascia Genetica Medica settore MEDO3 Ministero dell'
Istruzione Universitaria e Ricerca MIUR

2015 conseguo il titolo di PhD in Psicologia e Scienze Statistiche e Sanitarie (Psychology,
Health and Statistical Sciences) per il curriculum Statistica Medica ed Epidemiologia
clinica dell’universita di Pavia con una tesi dal titolo “Analisi del metiloma su scala
genomica identifica differenze epigenetiche tra bambini concepiti mediante procreazione
medicalmente assistita e concepiti naturalmente ™.

2012 conseguo il diploma di Master in Statistica Medica e Genomica presso
Universita degli Studi di Pavia con una tesi dal titolo “Fattori di rischio genetici per
l'obesita severa”

2010 conseguo il Diploma di Specialita in Genetica Medica presso la facolta di
Medicina e Chirurgia Universita degli Studi di Milano presentando una tesi dal titolo
“Epigenetica ed Invecchiamento Applicazioni “Whole Genome” nello studio dei
rapporti tra Epigenetica e Longevita” .

2007 ottengo I’ Abilitazione Professionale come Biologo

2004 conseguo Laurea in Scienze Biologiche presso I’Universita degli Studi di Milano
con una tesi dal titolo “Effetto antimigratorio della somatostatina in cellule tumorali
umane”


mailto:davide.gentilini@unipv.it
https://www.glabstat.com/

Attuale attivita Professionale

e Professore associato in statistica medica presso Dip. L[.240/2010 SCIENZE DEL
SISTEMA NERVOSO E DEL COMPORTAMENTO Universita degli Studi di PAVIA -
Corso Strada Nuova, 65 — PAVIA

e Direttore dell’Unita di Statistica Genetica e Bioinformatica presso IRCCS Istituto
Auxologico Italiano

Attivita Clinica
Attivita clinica ¢ svolta presso Istituto Auxologico Italiano e riguarda:

e Diagnostica Molecolare ed analisi dei dati di sequenziamento di nuova generazione
e Attivita di validazione e refertazione esami di biochimica clinica

Esperienze Professionali

e Professore associato presso Dip. L.240/2010 SCIENZE DEL SISTEMA NERVOSO E
DEL COMPORTAMENTO Universita degli Studi di PAVIA - Corso Strada Nuova, 65 —
PAVIA

e 2019 a 2022 Ricercatore universitario a t.d. tipo B. presso Dip. L.240/2010 SCIENZE
DEL SISTEMA NERVOSO E DEL COMPORTAMENTO Universita degli Studi di
PAVIA - Corso Strada Nuova, 65 — PAVIA

e 2017 - 2019 Ricercatore universitario a t.d. tipo A presso Dip. L.240/2010 SCIENZE
DEL SISTEMA NERVOSO E DEL COMPORTAMENTO Universita degli Studi di
PAVIA - Corso Strada Nuova, 65 — PAVIA

e 2016 ad oggi Responsabile dell’ unita di Statistica Genetica e Bioinformatica presso
L’istituto Auxologico Italiano. Tale ruolo prevede il compito di supervisionare i progetti di
ricerca relativi all’epidemiologia genetica e genomica condotti da gruppi di ricerca interni
ed esterni all’Istituto Auxologico Italiano, entrando nel merito del disegno dello studio,
della gestione e dell’analisi dei dati. I temi principali sono 1’epidemiologia genetica e
I’epigenetica.

e 2006 - 2017 Ricercatore e Biologo Genetista Presso Istituto Auxologico Italiano.
Lattivita di ricerca svolta presso [’Istituto Auxologico Italiano ha riguardato
prevalentemente il campo delle analisi dei dati Genomici e I’epidemiologia genetica. In
particolar modo I’interesse ¢ rivolto all’ambito epigenetico dove ho sviluppato un
approccio di analisi innovativo che studia DI’impatto delle alterazioni epigenetiche
stocastiche sul fenotipo. L’interesse ¢ prevalentemente orientato verso 1 metodi di analisi
statistica dei dati 1’esperienza di questi anni ha toccato svariati ambiti di interesse medico:
obesita, ipertensione, patologie ginecologiche, invecchiamento ecc.



e 2005-2006 Vincitore di Assegno di Ricerca presso Clinica Mangiagalli, - fondazione
IRCCS CA'GRANDA Ospedale Maggiore Policlinico, Milano. L’attivita di ricerca ¢ stata
prevalentemente rivolta verso studi di epidemiologia genetica nell’ambito di patologie
ginecologiche e studi di biologia cellulare.

Partecipazione al collegio dei docenti ovvero attribuzione di incarichi di
insegnamento

Partecipazione al collegio docenti

e 2019 ad oggi Coordinatore vicario del master universitario biennale di II livello in
“Genomic Data Science” presso Universita di Pavia

e 2020 ad oggi Docente ¢ membro del comitato scientifico del master universitario di 11
livello qOmics “quantitative methods for Omics Data” presso universita degli studi di
Milano Bicocca

e 2019 ad oggi Membro collegio docenti del Dottorato dal titolo PSYCHOLOGY,
NEUROSCIENCE AND DATA SCIENCE

e 2015 -2019 Membro del corpo docenti del master universitario biennale di II livello in
“Statistica medica e genomica”

Docenze Corsi Di Laurea Magistrale

e 2022 -2023 corso di Metodologia Medico Scientifica per il corso di laurea in Medicina e
chirurgia Universita degli Studi di Pavia 5 CFU

e 2017 — 2023 Titolare del corso di Laboratorio di statistica per il corso di laurea in
Scienze Biologiche Universita degli Studi di Pavia 6 CFU

e 2020 — 2023 corso di Biostatistica Avanzata per il corso di laurea in Medicina e Chirurgia
Universita degli Studi di Pavia 1 CFU

e 2021 — 2023 corso di Statistica per la ricerca sperimentale e tecnologica per il corso di
laurea delle Professioni Sanitarie Tecniche Universita degli Studi di Pavia 2 CFU

e 2021 — 2022 corso di Statistica Medica per il corso di laurea in Scienze Motorie
Universita degli Studi di Pavia 1 CFU

e 2017 -2018 Titolare del corso di Metodologia Medico Scientifica 2 per il corso di
laurea in Medicina e Chirurgia Universita degli Studi di Pavia 6 CFU

e 2014-2015 Professore a Contratto per Analisi statistica di dati sperimentali corso di
laurea Odontoiatria e protesi dentaria presso il dipartimento di scienze clinico-chirurgiche,
diagnostiche e pediatriche dell’Universita di Pavia 2 CFU.

Corsi di Alta formazione Internazionali

e 2021 Organizzazione Intensive School for Advanced Graduate Studies - Data Science:
Machine Learning and its Application in Cancer Genomics.
https://isags-pavia.unipv.it/machine learning/

e 2020 Organizzazione Intensive School for Advanced Graduate Studies - Data Science:
Machine Learning and its Application in Genomics, Chemistry and Neuroscience

Corsi Dottorato e Specialita



2020 a oggi corso Statistica Parametrica Scuola di Specialitd in Statistica Medica
Universita degli Studi di Pavia 2 CFU
2016 - 2022 Titolare per corso “SummeR School-DATA Mining and Data Analysis
with R” presso Universita degli Studi di Pavia. Scopo del corso ¢ fornire le basi teoriche e
pratiche per 1’analisi dei dati utilizzando R § CFU
2016 - 2022 Docente nell'ambito dei corsi rivolti ai dottorati di ricerca in Psicologia,
Neuroscienze e Statistica Medica, curriculum Statistica medica ed Epidemiologia clinica,
dell'Universita di Pavia. corso di "Genetic Epidemiology of complex diseases” ¢ “Linkage
Disequilibrium” 4 CFU

2016 - 2022 Docente nell'ambito dei corsi rivolti ai dottorati di ricerca in Psicologia,
Neuroscienze e Statistica Medica, curriculum Statistica medica ed Epidemiologia clinica,
dell'Universita di Pavia. corso di " Bioinformatica” 4 CFU
2015 - 2022 Docente nell'ambito dei corsi rivolti ai dottorati di ricerca in Psicologia,
Neuroscienze e Statistica Medica, curriculum Statistica medica ed Epidemiologia clinica,
dell'Universita di Pavia. corso di " Statistica Genetica” 4 CFU
2016 Professore a Contratto del corso di Informatica per la scuola di specializzazione in
Genetica Medica presso Universita degli studi di Milano. Il corso ha affrontato le
tematiche dell’analisi di big data 3 CFU
2016 Docente nell'ambito dei corsi rivolti ai dottorati di ricerca Biotecnologie dell'anno
2018-2019 . corso di " Beyond the genetic code: Genome-wide analysis of DNA
methylation in complex traits”
2016 Docente Seminari congiunti "Next-generation sequencing in diagnostica" HUGEF -
DOTTORATO DI SCIENZE BIOMEDICHE E ONCOLOGIA, CURRICULUM DI
GENETICA UMANA

Corsi Master

2016 - 2022 Docente nell'ambito del Mater di II livello in Genomic Data Science Universita
degli Studi di Pavia corso di "Statistica di Base con R” 4 CFU

2016 - 2022 Docente nell'ambito del Mater di II livello in Genomic Data Science Universita
degli Studi di Pavia corso di "Epidemiologia Genetica” 4 CFU

2016 - 2022 Docente nell'ambito del Mater di II livello in Genomic Data Science Universita
degli Studi di Pavia corso di "Statistica Genetica” 4 CFU

2016 - 2022 Docente nell'ambito del Mater di II livello in Genomic Data Science Universita
degli Studi di Pavia corso di "Bioinformatica Applicata alla Genetica” 4 CFU

2021 Docente nell'ambito del Mater di II livello qOMICS “quantitative methods for Omics
Data” corso di “Genomic Epidemiology” 9 CFU

2021 Docente nell'ambito del Mater di II livello qOMICS “quantitative methods for Omics
Data” corso di “Clinical genomics” 6 CFU

2021 Docente nell'ambito del Mater di II livello qOMICS “quantitative methods for Omics
Data” corso di “Design of experiments and Data cleaning and riproducibility” 1 CFU
2021 Docente nell'ambito del Mater di II livello qOMICS “quantitative methods for Omics
Data” corso di “Metodi Statistici per dati omici” 2 CFU

Corsi ed attivita didattiche per integrativi per professionisti:

2015 ad oggi Organizzatore e Docente di 15 edizioni del corso di alta formazione per
analisi dati ottenuti tramite Next Generation Sequencing titolo "Analisi di dati NGS ed
applicazioni in ambito diagnostico" . Scopo del corso ¢ affrontare le tematiche inerenti ai
metodi di analisi statistici e informatici per I’impiego di dati ottenuti tramite tecnologia



NGS con un particolare riguardo per le applicazioni nell’ambito clinico Durata del corso
32 ore

e 2019 Organizzatore e Docente per corso “Analisi dei dati sperimentali con R” presso
Universita degli Studi di Pavia. Scopo del corso ¢ fornire le basi teoriche e pratiche per
’analisi statistica dei dati utilizzando R Durata del corso 32 ore

e 2018 Organizzatore e Docente per corso “Analisi dei dati sperimentali con R” presso
Universita degli Studi di Pavia. Scopo del corso ¢ fornire le basi teoriche e pratiche per
I’analisi dei dati utilizzando R Durata del corso 32 ore

e 2018 ad oggi Organizzatore ¢ Docente di 31 corsi di alta formazione durata minima 3
giorni durata massima 5 giorni https://www.glabstat.com/courses

Organizzazione o partecipazione come relatore a convegni di carattere scientifico in
Italia o all'estero

e 13/11/2019 Relatore Congresso Nazionale Societa Genetica Umana Titolo Relazione Fetal
environment and stochastic epigenetic mutations at birth: role of epigenetic early events in
chronic diseases

e 5/11/2019 Relatore Meeting Ordine Nazionale dei biologi. Relazione dal titolo: Big Data
dalla biologia alla clinica

e 14/12/2018 Relatore al II Meeting multidisciplinare sui disturbi ipertensivi in gravidenza,
IUGR e complicanze materno fetali. Relazione dal titolo:” Ruolo dell’epigenetica fetale
nello sviluppo delle patologie Croniche”

e 04/10/2015 06/10/2015S Relatore al XIV ~ Congresso  Nazionale SICVE
2015.Relazione dal titolo: "Aortic Genetic Aneurysm from NGS to research

e 14/06/2015 17/06/2015 Relatore al congresso internazionale "European Society of
Human Reproduction and Embryology" Lisbon Portugal Genome-wide epigenetic
evaluation of cord blood from in vitro-conceived babies

e 12/11/2014  13/11/2014  Relatore congress [IUGM, Milan, 12th—13th November 2014
Applicazioni NGS nella genetica clinica: criticita e soluzioni

e 28/10/2014 31/10/2014  Relatore all' International meeting "Epigenomics of
Common Diseases" Stochastic epigenetic mutations increase exponentially during aging
Wellcome Genome Campus, Hinxton, Cambridge, UK

e 18/11/2013 19/11/2013  Relatore congress IUGM, Roma, 2013 Methylation array
analysis Pipeline for identification of rare epigenetic variants.

o 04/03/2010 07/03/2010 Relatore al 14th World Congress of Gynecological
Endocrinology, 4-7 Marzo, Firenze. The endocannabinoid system and endometrial
plasticity

e 10/06/2009 13/06/2009 Relatore al congresso The world meeting on gynecological
pelvic pain and endometriosis SEGI 10-13 giugno 2009 Bologna: " Le cellule
endometriali di donne con endometriosi presentano un comportamento migratorio
aberrante in risposta al trattamento ormonale"



e 10/05/2006 13/05/2006 Relatore al congresso The world meeting on gynecological
pelvic pain and endometriosis SEGI 10-13 maggio 2006 Milano PI3-K and ERK1/2
mediate growth factors induced endometrial cell migration.

Progetti di ricerca finanziati attivi

e 2022-2024 PNRR-MR1-2022-12376622, Role of maternal effect genes and epimutations
in Beckwith-Wiedemann syndrome and adverse reproductive outcomes Finanziamento
complessivo di 822514,00 euro

e 2021 -2022 Ricerca Corrente Reti 2021-RCR-2021-23671212. Ruolo Investigator.
Finanziamento 70.000 euro

e 2020 -2021 Progetto di Rete: Epigenetica, la chiave per la comprensione dei meccanismi
alla base delle risposte individuali al COVID-19. Ruolo Investigator. Finanziamento
60.000 euro

e 2021 Bando endometriosis: Exploring the genetic origin of the phenotypic spectrum of
endometriosis: adding whole exome sequencing data to the ongoing Endometriosis
Genome-Wide Association (ENDOGWA) multicenter study. Ruolo PI di Unita.
Finanziamento 400.000 euro

e 2021-2022 Progetto di Rete: Meccanismi eziopatogenici e ricerca di biomarcatori nel post
long-Covid. Ruolo dell’epigenetica nella determinazione del fenotipo clinico. Ruolo
Investigator.

Partecipazione a progetti nazionali e Internazionali

e Collaborazione Progetto  finanziato da European Union’s Seventh Framework
Programme
(grant agreement “EU MASCARA”: http://www.eu-meu/

e Collaborazione Progetto finanziato da European Union’s Seventh Framework
Programme
(grant agreement n0.259679 “IDEAL”: http://www.ideal-ageing.eu/

e C(Collaborazione Progetto  finanziato da European Union’s Seventh Framework
Programme
grant agreement no. 266486 “NU-AGE”: http://www.nu-age.eu/

e Collaborazione Progetto  finanziato da European Union’s Seventh Framework
Programme
grant agreement no. 602757 “HUMAN” http://www.fp7human.eu/abouthuman,

Direzione o partecipazione a comitati editoriali di riviste

e 2019 ad oggi Associated Editor Minerva Endocrinology IF:3.75

e 2022- 2023 Editorial Board Member section "Molecular Genetics and Genomics" [JMS
IF: 6.2

e 2020-2022  Special Issue Editor IJMS IF: 6.2 "Epigenomics of Complex Traits and
Diseases 11"

o 2019-2020  Special Issue Editor IJMS IF: 6.2 "Epigenomics of Complex Traits and
Diseases"

e 2016-2017  Editorial Board Member of Journal of Gerontology & Geriatrics Research

e 2008-2016 F1000Prime ASSOCIATE FACULTY MEMBER


http://www.eu-mascara.eu/
http://www.ideal-ageing.eu/
http://www.fp7human.eu/abouthuman/

Conseguimento di premi e riconoscimenti per 1'attivita scientifica

2017 Premio Michela Ballardini per il miglior poster IX Congresso nazionale SISMEC
2017 Gargnano del Garda 13-16 Settembre. titolo del lavoro " Sviluppo di un metodo di
analisi per I’Identificazione delle alterazioni epigenetiche stocastiche ed applicazione in
una casistica di bambini nati da fecondazione in vitro".

2012 15th World Congress of Gynecological Endocrinology, 7-9 Marzo, Firenze. Vincitore
premio Under 34 Competition con il lavoro scientifico dal titolo “Gene expression analysis
of peripheral blood mononuclear cells in women with endometriosis identifies genes
involved in other non-gynaecologic chronic inflammatory diseases”

2012 Certificato di riconoscimento conferito dalla rivista Human Reproduction al 10% dei
migliori revisori per ’anno 2011

2012 Premio IV classificato conferito da rivista “Le scienze” concorso “La ricerca
biomedica protagonista del tuo scatto”

2011 Premio II classificato conferito da rivista “Le scienze” concorso “La ricerca
biomedica protagonista del tuo scatto”

2010 Endometriosis 2010 - from bench to patient 18 - 20 March 2010 Milano, Italy
Vincitore premio miglior lavoro scientifico, miglior abstract

2010 14th World Congress of Gynecological Endocrinology, 4-7 Marzo, Firenze. Vincitore
premio Under 34 Competition

2009 Certificato di riconoscimento conferito dalla rivista Human Reproduction ai migliori
reviewers per 1’anno 2009

Contributi editoriali in Libri

Coautore del libro Nutrigenomica dalla biologia alla clinica. Autore del capitolo dal titolo
"Alimentazione durante la gravidanza ed implicazioni epigenetiche"

Indici Bibliometrici Scopus

Documents by author: 101
Citations by 2829 documents: 3.783
h-index: 31



Pubblicazioni Scientifiche in esteso

e "The Association between Dysnatraemia during Hospitalisation and Post-COVID-19 Mental
Fatigue" - Salvato G, Inglese E, Fazia T, Crottini F, Crotti D, Valentini F, Palmas G, Bollani
A, Basilico S, Gandola M, Gelosa G, Gentilini D, Bernardinelli L, Stracciari A, Scaglione F,
Agostoni EC, Bottini G. Journal of Clinical Medicine. 2023 May 26;12(11):3702. doi:
10.3390/jcm12113702.

e "The length of FOXE1 polyalanine tract in congenital hypothyroidism: Evidence for a
pathogenic role from familial, molecular and cohort studies" - Grassi ES, Rurale G, de
Filippis T, Gentilini D, Carbone E, Coscia F, Uraghi S, Bullock M, Clifton-Bligh RJ, Gupta
AK, Persani L. Frontiers in Endocrinology (Lausanne). 2023 Mar 16;14:1127312. doi:
10.3389/fendo0.2023.1127312.

e '"Epigenetic clocks suggest accelerated aging in patients with isolated REM Sleep Behavior
Disorder" - Baldelli L, Pirazzini C, Sambati L, Ravaioli F, Gentilini D, Calandra-Buonaura
G, Guaraldi P, Franceschi C, Cortelli P, Garagnani P, Bacalini MG, Provini F. NPJ
Parkinson's Disease. 2023 Mar 30;9(1):48. doi: 10.1038/s41531-023-00492-2.

e '"Heterogeneity of Cellular Senescence: Cell Type-Specific and Senescence
Stimulus-Dependent Epigenetic Alterations" - Kwiatkowska KM, Mavrogonatou E,
Papadopoulou A, Sala C, Calzari L, Gentilini D, Bacalini MG, Dall'Olio D, Castellani G,
Ravaioli F, Franceschi C, Garagnani P, Pirazzini C, Kletsas D. Cells. 2023 Mar
17;12(6):927. doi: 10.3390/cells12060927.

e Germline NUP98 Variants in Two Siblings with a Rothmund-Thomson-Like Spectrum:
Protein Functional Changes Predicted by Molecular Modeling Colombo EA, Valiante M,
Uggeri M, Orro A, Majore S, Grammatico P, Gentilini D, Finelli P, Gervasini C, D'Ursi P,
Larizza L. Int J Mol Sci. 2023 Feb 16;24(4):4028. doi: 10.3390/ijms24044028. 2023
10.3390/ijms24044028

e Association of the risk factor UNC13A with survival and upper motor neuron involvement
in amyotrophic lateral sclerosis Manini A, Casiraghi V, Brusati A, Maranzano A, Gentile F,
Colombo E, Bonetti R, Peverelli S, Invernizzi S, Gentilini D, Messina S, Verde F, Poletti B,
Fogh I, Morelli C, Silani V, Ratti A, Ticozzi N. Front Aging Neurosci. 2023 Feb
1;15:1067954. doi: 10.3389/fnagi.2023.1067954. eCollection  2023. 2023
10.3389/fnagi.2023.1067954

e Role of epigenetics in the clinical evolution of COVID-19 disease. Epigenome-wide
association study identifies markers of severe outcome Calzari L, Zanotti L, Inglese E,
Scaglione F, Cavagnola R, Ranucci F, Di Blasio AM, Stefanini G, Carlo G, Parati G,
Gentilini D. Eur ] Med Res. 2023 Feb 17;28(1):81. doi: 10.1186/s40001-023-01032-7. 2023
10.1186/s40001-023-01032-7

® Analysis of miRNA rare variants in amyotrophic lateral sclerosis and in silico prediction of
their biological effects Brusati A, Ratti A, Pensato V, Peverelli S, Gentilini D, Dalla Bella E,
Sorce MN, Meneri M, Gagliardi D, Corti S, Gellera C, Lauria Pinter G, Ticozzi N, Silani V.
Front Genet. 2022 Dec 7;13:1055313. doi: 10.3389/fgene.2022.1055313. eCollection 2022.
2022 10.3389/fgene.2022.1055313

e Oxidative Stress Correlates with More Aggressive Features in Thyroid Cancer Muzza M,
Pogliaghi G, Colombo C, Carbone E, Cirello V, Palazzo S, Frattini F, Gentilini D, Gazzano
G, Persani L, Fugazzola L. Cancers (Basel). 2022 Nov 28;14(23):5857. doi:
10.3390/cancers14235857. 2022 10.3390/cancers14235857

e Stochastic epigenetic mutations as possible explanation for phenotypical discordance among
twins with congenital hypothyroidism Gentilini D, Muzza M, de Filippis T, Vigone MC,



Weber G, Calzari L, Cassio A, Di Frenna M, Bartolucci M, Grassi ES, Carbone E, Olivieri
A, Persani L. J  Endocrinol  Invest. 2023  Feb;46(2):393-404.  doi:
10.1007/s40618-022-01915-2. Epub 2022 Sep 7. 2023 10.1007/s40618-022-01915-2
TMEMI106B Acts as a Modifier of Cognitive and Motor Functions in Amyotrophic Lateral
Sclerosis Manini A, Ratti A, Brusati A, Maranzano A, Fogh I, Peverelli S, Messina S,
Gentilini D, Verde F, Poletti B, Morelli C, Silani V, Ticozzi N. Int J Mol Sci. 2022 Aug
17;23(16):9276. doi: 10.3390/ijms23169276. 2022 10.3390/ijms23169276

Molecular Characterization of Cancer Associated Fibroblasts in Prostate Cancer Vitale G,
Caraglia M, Jung V, Kamradt J, Gentilini D, Di Martino MT, Dicitore A, Abate M,
Tagliaferri P, Itro A, Ferro M, Balsamo R, De Sio M, Facchini G, Persani L, Schmitt K, Saar
M, Stockle M, Unteregger G, Zappavigna S. Cancers (Basel). 2022 Jun 14;14(12):2943. doi:
10.3390/cancers14122943. 2022 10.3390/cancers14122943

Correction: Rondinone et al. Extensive Placental Methylation Profiling in Normal
Pregnancies. Int. J. Mol. Sci. 2021, 22, 2136 Rondinone O, Murgia A, Costanza J, Tabano S,
Camanni M, Corsaro L, Fontana L, Colapietro P, Calzari L, Motta S, Santaniello C, Radaelli
T, Ferrazzi E, Bosari S, Gentilini D, Sirchia SM, Miozzo M. Int J Mol Sci. 2022 May
10;23(10):5298. doi: 10.3390/ijms23105298. 2022 10.3390/ijms23105298

Germline variants in genes of the subcortical maternal complex and Multilocus Imprinting
Disturbance are associated with miscarriage/infertility or Beckwith-Wiedemann progeny
Tannorella P, Calzari L, Daolio C, Mainini E, Vimercati A, Gentilini D, Soli F, Pedrolli A,
Bonati MT, Larizza L, Russo S. Clin Epigenetics. 2022 Mar 22;14(1):43. doi:
10.1186/s13148-022-01262-2. 2022 10.1186/s13148-022-01262-2

Homozygosity Haplotype and Whole-Exome Sequencing Analysis to Identify Potentially
Functional Rare Variants Involved in Multiple Sclerosis among Sardinian Families Fazia T,
Marzanati D, Carotenuto AL, Beecham A, Hadjixenofontos A, McCauley JL, Saddi V, Piras
M, Bernardinelli L, Gentilini D. Curr Issues Mol Biol. 2021 Oct 27;43(3):1778-1793. doi:
10.3390/cimb43030125. 2021 10.3390/cimb43030125

Is the Pain Just Physical? The Role of Psychological Distress, Quality of Life, and Autistic
Traits in Ehlers-Danlos Syndrome, an Internet-Based Survey in Italy Rocchetti M, Bassotti
A, Corradi J, Damiani S, Pasta G, Annunziata S, Guerrieri V, Mosconi M, Gentilini D,
Brondino N. Healthcare (Basel). 2021 Oct 30;9(11):1472. doi: 10.3390/healthcare9111472.
2021 10.3390/healthcare9111472

Targeted Next-Generation Sequencing Indicates a Frequent Oligogenic Involvement in
Primary Ovarian Insufficiency Onset Rossetti R, Moleri S, Guizzardi F, Gentilini D, Libera
L, Marozzi A, Moretti C, Brancati F, Bonomi M, Persani L. Front Endocrinol (Lausanne).
2021 Nov 4;12:664645. doi: 10.3389/fendo.2021.664645. eCollection 2021. 2021
10.3389/fendo0.2021.664645

Targeted whole exome sequencing and Drosophila modelling to unveil the molecular basis
of primary ovarian insufficiency Bestetti I, Barbieri C, Sironi A, Specchia V, Yatsenko SA,
De Donno MD, Caslini C, Gentilini D, Crippa M, Larizza L, Marozzi A, Rajkovic A,
Toniolo D, Bozzetti MP, Finelli P. Hum Reprod. 2021 Oct 18;36(11):2975-2991. doi:
10.1093/humrep/deab192. 2021 10.1093/humrep/deab192

Role of Epigenetic Therapy in the Modulation of Tumor Growth and Migration in Human
Castration-Resistant Prostate Cancer Cells with Neuroendocrine Differentiation Dicitore A,
Bacalini MG, Saronni D, Gaudenzi G, Cantone MC, Gelmini G, Grassi ES, Gentilini D,
Borghi MO, Di Blasio AM, Persani L, Garagnani P, Franceschi C, Vitale G.
Neuroendocrinology. 2022;112(6):580-594. doi: 10.1159/000518801. Epub 2021 Aug 2.
2022 10.1159/000518801

No association between frailty index and epigenetic clocks in Italian semi-supercentenarians
Bacalini MG, Gentilini D, Monti D, Garagnani P, Mari D, Cesari M, Ogliari G, Passarino G,



Franceschi C, Pirazzini C, Arosio B. Mech Ageing Dev. 2021 Jul;197:111514. doi:
10.1016/j.mad.2021.111514. Epub 2021 Jun 4. 2021 10.1016/j.mad.2021.111514
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